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アジアの蛋白質構造データセンターです

Protein Data Bank Japan : は

登録は国際分業で，管理は国際共同で，利用提供は独立に行っています。



PDBjで処理したエントリー数
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*1) excluding map only entries



PDBjで処理したPDBエントリーの
国・地域別割合
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wwPDBのメンバーが3つのデータベー
スを共同で管理運営

• PDB
 XYZの原始座標

Ｘ線解析の構造因子

• BMRB
化学シフト

距離/角度制限情報

その他

• EMDB
マップ
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PDBへの登録を論文等に掲載される際
のお願い

PDBエントリーは，wwPDBのメンバーが国際分業で処理します。登録に
ついて論文中に記載される場合は，以下の例のようにお願いします。

“The coordinates and structure factors for the structures reported here are 
deposited to the worldwide Protein Data Bank and available from the Protein 
Data Bank Japan with accession codes of ####.”

“The cryo-EM density map is deposited in the Electron Microscopy Data Bank 
under accession number EMD-####. The atomic models of the cryo-EM structures 
are deposited in the worldwide Protein Data Bank (wwPDB) under accession 
numbers #### and ####, respectively”

“The coordinates for YOUR PROTEIN1 and YOUR PROTEIN2 are available as PDB 
entries #### and ####, respectively. The resonance assignment for YOUR PROTEIN 
1 has been deposited in the Biological Magnetic Resonance Bank as accession 
number ######.”

例１

例２

例３



新しいEM検証レポート

• 2021年1月12日からEM構造とEMマップの検証レポ
ートが新しくなりました！

• 詳細は以下のウェブをご覧ください
wwwpdb.org/validation/2017/EMValidationReportHelp



▪ Map + model quality

▪ Map-model fit
▪ Per-residue quality plots

▪ Image of map + model overlayed

▪ Improvements to Fourier-Shell 
Correlation (FSC) plot:
▪ Limited cut-offs to '0.143', '0.5' and 'halfbit' 

unless another criteria used

▪ FSC curves provided by the authors and 
recalculated from the deposited half-maps 
shown in one plot
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新しいEM検証レポート



• 専門家に集まっていただいて，EM検証の方針
を継続的に審議しています。

新しいEM検証レポート

2020 Jan



---------------------------------------------------------------------------

Field |    Column    | FORTRAN |                                           

No. |     range    | format  | Description                                   

---------------------------------------------------------------------------

1. |    1 - 6    |   A6    | Record ID (eg ATOM, HETATM)          

2. |    7 - 11    |   I5    | Atom serial number                                

- |   12 - 12    |   1X    | Blank                                            

3. |   13 - 16    |   A4    | Atom name (eg " CA " , " ND1")      

4. |   17 - 17    |   A1    | Alternative location code (if any)                

5. |   18 - 20    |   A3    | Standard 3-letter amino acid code for residue     

- |   21 - 21    |   1X    | Blank                                            

6. |   22 - 22    |   A1    | Chain identifier code                            

7. |   23 - 26    |   I4    | Residue sequence number                          

8. |   27 - 27    |   A1    | Insertion code (if any)                          

- |   28 - 30    |   3X    | Blank                                           

9. |   31 - 38    |  F8.3   | Atom's x-coordinate                         

10. |   39 - 46    |  F8.3   | Atom's y-coordinate                         

11. |   47 - 54    |  F8.3   | Atom's z-coordinate                          

12. |   55 - 60    |  F6.2   | Occupancy value for atom                      

13. |   61 - 66    |  F6.2   | B-value (thermal factor)                       

- |   67 - 67    |   1X    | Blank                                         

14. |   68 - 70    |   I3    | Footnote number                               

---------------------------------------------------------------------------

1         2         3         4         5         6        

12345678901234567890123456789012345678901234567890123456789012345678

--------------------------------------------------------------------

ATOM   1751  N   GLY C 250      32.286   1.882  43.206  1.00 22.00

ATOM   1752  CA  GLY C 250      32.365   1.086  41.969  1.00 21.39

ATOM   1753  C   GLY C 250      31.538   1.735  40.864  1.00 20.79

ATOM   1754  O   GLY C 250      30.621   2.527  41.152  1.00 21.58 9

（古い）PDBフォーマットの限界



化合物IDが4桁になる

• PDBフォーマットでつかう３文字の化合物IDが2年程度で足り
なくなります

• 以降の新規データはPDBx/mmCIFでのみ提供されます



PDB IDは8桁になる

• 4文字のPDB IDも近い将来枯渇します

• 既に8文字のPDB IDでデータが提供されています

• wwpdb.org/pdb?id=pdb_00006lu7



Raw Dataの登録が強く奨励されます
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https://xrda.pdbj.org https://deposit-bmrb.pdbj.org
New

https://empiar.pdbj.org

All three experimental data 
types are archived in Asia!
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PDBcとPDBiが誕生します



PDB50周年記念シンポ

• PDBは1971年に誕生し，今年で50歳

• 50周年記念シンポジウムを日本生物物理学会のサ
テライトとして11月24日にオンライン開催します

ぜひご参加ください
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